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Matrix Assisted Laser
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ElectroSpray lonization
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AHann3aTopn

* CeKTopCKN
* EneKTpoCcTaTnydkun
* MarHeTHwu

* ba3snpaHu Ha BpemMeHy npeneta (Time Of
Flight)

* KBaapynosiHu
* JOHCKe 3aMKe

* ba3npaHn Ha JOH-LUMNKJIOTPOHCKO] pe30HaHUunjun
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KBaapynoJZIHN aHaJIn3aTop

DC and AC voltages




JoHCKa 3aMKa (ion trap analyzer)




AHannsaTtopun 6a3npaHn Ha jOH-
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OpapehbhunBarbe CTPYKTYpe
nentTuoa/nporenHa NoOMohry
MC

* OgpehnBarbe Mace NpoTenHa
 OparmMeHTauwuja

 OgpehnBarbe Mmace (pparmMeHaTa

* AHaNM3a pe3ynTaTa

* OgpehnBarbe CeKBHELIM|e MPOTENHA



MALDI vs ESI| y oopebunBamy
CTPYKTYpe NpoTenHa

NHTaKTHN
npoTenHu/monnnenTnau

HNWCKO HaenekTpucamwe
Pe3sonyumnja <1000

NWHTakKTHU 1 pparMeHTUCaHn

Brcoko Haenekpucame
[obpa pe3onyuunja

MoXxe paguTtn y cnpesun ca
OCTaIMM UHCTPYMEHTMMa



MALDI-TOF IgG
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ESI MS HoOUuMuenTunHa

F-T-G-A-R-K-S-A-R-K-L-A-N-Q (Nociceptin 1-17)

F-G-G-
1 4

2345678 91011 121314 1516 17
: Peptide 2 585.2
' (MHH) 1+ -
@
Peptide 1 c
= Peptide 3
2M +2H)2+ o
- ( ) 8 (M+3H)3+
= = 3
g o i = ~
- £ | v
= a ' c
"= 0] =
o o ]
. 10 Q o
- - 8
= e Peptide 1 S z
(-H, +Na) 603.2
549.6 16035
560.1 584.3 |||587.2
Y 554. Iseo. 571 579.2 | rsgg 2

Uiaﬁﬁ*mmﬁfuJF“ﬂﬁ)Hmn thJ-J¥GﬁJWJMrwd\JNJt kv

540 550 560 570

m'z

Ju"‘\\"“""* o %8

590 600

Three-letter
Amino Acid Abbreviation
Alanine Ala
Arginine Arg
Asparagine Asn
Aspartic acid Asp
Asparagine or aspartic acid Asx
Cysteine Ccys
Glutamine Gln
Glutamic acid Glu
Glutamine or glutamic acid Glx
Glycine Gly
Histidine © His
Isoleucine Ile
Leucine Leu
Lysine Lys
Methionine Met
Phenylalanine Phe
Proline Pro
Serine Ser
Threonine Thr
Tryptophan Trp
Tyrosine Tyr
Valine Val

Single-letter
Symbol
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ESI MS 6eTa kKa3euHa (24000 D)

1 ]
ESI MS 13

M+n
> ™ 1= n
16+
12+ M+n+1
2T T

n=(x2—1)/(x1 — x2)




NN3oTOommn?

« 13C:12C = 1:100
e 170:16Q = 0,36:100

1008 t
, svi 12C

!
im — ] ‘] { \ f \
/ \ \ r’ ‘ \'“
’ v/ . N
- v —~ S, e —— e p——
127 L1 i1ee i1 1M 191 1



dparMeHTaunja/CeEKBEHLIMOHUNPaHE NPOTENHA

intaktni peptidi
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dparmeHTauUnja nentTnaa
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Pe3oniyunja, CEH3NTUBHOCT U npeumnsHocT MC



Pe3sonyuunja (2)
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Pe3sonyuunja n npeymnsHocCT
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Sleno et al. J. Mass Spectrom. 2004: 16, 183




HecurypHocT npn naeHtundunkaumjn m
pe3onyLunja

Accurate mass is a powerful constraint on DB searches

Peptide of Mass 1005.4433
Accuracy, # possible # possible

+/-ppm AA comp. Element. comp.

9 3077 not determuned

8 3577 not determuned

7 80 not determuned

Database = NCBI, 6 3022 not determuned
5 1962 19
human only . o +
3 ppm: 19 tryptic peptides 3 1449 9
. 868 7
14 314 3
13 314 6
1 ppm: 18 tryptic peptides 1 293 5
09 293 5
08 6HYy 4
07 69 !
0.6 27 3
05 20 2
04 20 2
0.3 ppm: 2 tryptic peptides =% 03 20 2
02 20 2
0. 7 ]

K. Clauser et al. Anal. Chem. 1999. B. Spengler JASMS 2004




	Слајд 1
	Основе - подсећање
	Слајд 3
	Масени спектрометри
	Јонизација узорка
	Matrix Assisted Laser Desorption and Ionization
	ElectroSpray Ionization
	Анализатори
	Time Of Flight
	Квадруполни анализатор
	Јонска замка (ion trap analyzer)
	Анализатори базирани на јон-циколтронској резонанцији
	Тандем системи
	Одређивање структуре пептида/протеина помоћу МС
	MALDI vs ESI у одређивању структуре протеина
	MALDI-TOF IgG
	ESI MS ноцицептина
	ESI MS бета казеина (24000 D)
	Изотопи?
	Фрагментација/секвенционирање протеина
	Фрагментација пептида
	Резолуција, сензитивност и прецизност МС
	Резолуција (2)
	Резолуција и прецизност
	Тачност

